UNIVERSITAT HOHENHEIM

Die Bedeutung des gastrointestinalen

Mikrobioms
ﬁﬂ
Jana Seifert 00001 "'A""' BDS S 0000 HH

Universitat Hohenheim, Institut fir Nutztierwissenschaften
Junior-Stiftungsprofessur Fe-@wdWt Mi cr obi ota I nteractio




mm Definitionen

Ami cr ob iGesaretieit der Mikroorganismen, inklusive
Ihrer Genome, Proteome und Metabolome

A mi cr o bAnsam@&long von Mikroorganismen,
definiert durch ribosomale oder andere Marker-Gene

(Marchesi und Ravel, 2015; Whiteside et al., 2015)

Was und wo?

A Bakterien, Archaeen, Viren/Phagen, Hefen/Pilze,
Protisten, Wirmer, Parasiten etc...

A am ganzen Korper: wo man auch sucht, findet man
Mikroorganismen...




mm Komplexitat

Genom vs. Mikrobiom

23T Gene 3.3 Mio Gene
1014 Bakterien
1-2 kg mikrobielle
Biomasse (Mensch)




mm Mikrobiom des Verdauungstraktes
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mm Phylogenie

Fungi-Basidiomycota (15)Fungi-Ascomycota (49)

Stramenopiles (1)
Amoebozoa ( Euryarchaeota (6)

Apicomplexa 18
\\Crenarchaeota (§) Actinobacteria (164

Ciliophora (1
Metamonada (

Melainabacteria
TM7

Chlorg i

Microsporidia ( Wergistetes (2

Fornicata (2)

DeinococcusdThermu,
Bacillii Baclillales, Lactobacillales etc.

Clostridia 1 Clostridiales etc.

Firmicutes (450) | Erysipelotrichia - Erysipelotrichales

Negativicutes i Acidaminococcales,
Selenomonadales,

Gemmatimonadetes VeiIIoneIIaIes

irmicutes/Halanaerobiales (1) | Unclassified Firmicutes

Lentisphaerae (1) etc. (75127 taxonomy entries)

100%

Spirochafetes (3

Proteobacteria (214)

Fusobacteria (13)

Planctomycetes (1)

Bacteroidetes (99

M. Rajilic-Stojanovic & W. M. de Vos (2014) The first 1000 cultured species of the human gastrointestinal microbiota.
FEMS Microbiological Reviews. 38:996-1047. 3




mm Djversitat

[C] Bacteroidetes
[ Firmicutes
Actinobacteria
[[] Proteobacteria

] Fusobacteria _

~ Aeromonadaceae

A. D. Kostic et al. (2013) Exploring hosti microbiota interactions in animal models and humans.
Genes Dev. 27:701-718




mm Djversitat

einfaches System (Mensch, Schwein, Hund)

Dominant gut phyla:

s, Actinobacteria, P

Bacteroidetes, Firmicute

Predominant families in the:

Small intestine

Bile
duct\%

M Appendix

Caecum

Rectum

Donaldson et al. 2015 Nat. Rev. Microbio.

Inter-fold regions

Digesta :
Bacteroidaceae,
Prevotellaceae,

Rikenellaceae




mm Diversitat

einfaches System (Mensch, Schwein, Hund)

Dunn -
darm

Dickdarm

Magen

Blinddarm

multiples System (Wiederkauer)

aviares System (Huhn, Pute, Ente)

Proventriculus (Drisenmagen)

Blinddarm Dickdarm

Kloake

Muskel-

magen Dinn- s

= Firmicutes
» Bacteroidetes
Proteobacteria
= Spirochaetes
Synergistetes
u other

Looft et al. 2014 ISME J.

Mao et al. 2015 Sci. Rep.

% of total microbiota

Videnska et al. 2013
> BMC Vet. Res.

crop gizzard stomach duodenum ileum caecum  colon




